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,‘ Egyuttmukodes (Zagrabi Egyetem és HAKI,
~ cél: Nasicei és Poljanai fajtak visszatelepitése)

Bevezetés w
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SRARhipIV Al fiajiak: }ﬂb,,, " janali), szaporitasa €S
VissZaielepiteser (100.000Farva/fajta)l szarmazasi
neJ\/IJ’rf |

> A rEli Jtak es a genbanki allomanyok genetikai

zllte :atossaganak leirasa (allélszam,
= llElgazdagsag, egyedi allelek Szama)

1..'-—

= ﬂn"T(roszatelllt DNS-markerek segitségével

o A fajtak kozotti genetikai tavolsag meghatarozasa

I.

e Beltenyesztettsegre utalo jelek keresese
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_ “® Mintak gyiiitése a polianai és a nasicei halfarmokon
(koszonet Tea Odaknak), valamint a HAKI
genbankjaban (Uszomintak 96%-0s etanolban)
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Anyag| s modszer: 2. -
SIENES JHJ’JOHJJ}’I SHE erldve | -
- HFOEdJJ’JJ’JF’ “enzim

- mrJg,b sokoncentracio, fenol, kloroform, izopropanol
vl EIRE _;;I 1988)
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. .n

JDLH ennylsegl €s minosegi vizsgalata (agaroz gel-
= Elek rb“forems spektrofotometer) higitas, sziikseg

- ;eseten Ujboli kivonas

o 80-150 ng/ml genomikus DNS



Afyag es modszer 3. e
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SRGTIiloszatellit DNS'arker: MEW1, MEW4, MEWS,
VRN PG MEWZBNCropiimans etall I9ST7.).

PCR Hi5
256 el J'. 2 perc 94°C-on (denaturacio)

OV IREZG 30 ciklus : 40 masodperc 94°C-on
(rle ’rauo), 500 masodperc 55°C-on (primer-

——
_...-_-_ _,_'I_"\-

,* nee mg) es 90 masodperc 72°C-on (elongacio)

~ Utolsé ciklus: 10 perc 72°C-on (Tag polymeraz
terminalis transzferaz-aktivitas)




AVad es mogdszer 4. e

E - - —
2 A H“’J’rrr:J (= e E‘F‘CCD G DolIaK I3 le
cl, 525/0) TOrmamid, 5% aramld) ALF Express II
(Arrigrsnkl rp BlOSClences) fragmens-analizatoron

".-'?

- 0 {0)=0

A '=termekek meretenek meghatarozasa:
.E“ 10 ekulasuly -markerek (méret sztenderdek):
5(5 100,150,200,250,300,350,400,450,500 bp
- [smert méretl standard mintak
- Fragment Analyser 1.03 (Amersham-Biosciences)
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75,00 B0,00 85,00 a0,00 95,00 100,00 108,00 140,00 145,00 12000 Bases




AnYag €és modszer 5. ;
— Adé!EJgnzes

Jener)gj) (er\ rrle nr ol | _r r{rl Sset G
217 CJJMO}"' lagos szama lekuszonként, H.,
Welrizere J yensulytol (p ertekek)
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allélfrekvenciaks

o, Elteres a Hardy-

=C onver ~31 (Glaubitz, 2004): egyedi allelek

g
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-Ste (Goudet 1995): fajtaparonkénti fixacids index (F,; -
ﬁﬂ [tle), allelgazdagsag (Ar — allelic richness)

== Populations (Langella, 1999): a fajtak kozotti Nei-féle
genetikai tavolsag (Nei, 1972; Nei, 1978; Nei et al., 1983)



ﬂy.agaés mods

— o _ — = e il
-F

—

0 I)Qr)ljlrJI‘JQJ’]\. fangella; 199eNaendrogramim
(1Nele ﬁJanlng method NJ)

5 Treev]exz.\'-' 1996): dendrogramm megjelenitése
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B REeneClass (Piry és mtsai., 1999):
'—{—: =besorolo teszt, seIf—cIaSS|f|cat|on Bayesi modszer

*’-Ranala es Mountaln 1997) (egyedl genotipusok
WSgaIata populauoba valo besorolas)
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~ = 6/Iokusz: 90 allél

= a‘I_Ié!'_sz'é_\m/ lokusz:
{3(MFW28)-23(MFW1)

Lokusz
MFWI1

MFW4

MFW6

MFEW'/

MFW16

MFW28

2
Atlag

Nasicei

10
10 (2)
6
10 (2)
6 (1)
9

51 (5)

8,5

Génbank

Nasicei
11 (3)
f
i
9(1)
11 (5)
11 (1)
56 (10)
9,33

Poljanai

10 (4)
8 (1)
10 (3)
11 (1)
6 (1)
13 (1)
58 (11)
9,6

Génbank

Poljanai
14 (4)
13 (2)
10 (3)
13 (3)
14 (4)
10 (1)

74 (17)
12,33
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Eredmények
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A megru\/ef J’chgro/jr OZ|te)S- mrmjmj @m —— —— -
0,99% ( Ho} na 'é5 93.3 % (génbank Poljana) kozott

A Jegt‘o‘Q‘e a fajtak szignifikansan eltérnek a
'rJar_ch.;f-\j egyensulytol

S —
- — -
- = ..—-F_' Themm—

--.=r~‘ zaTJééos megfigyelt heterozigozitas (mean Ho) minden
ﬁia]ta ‘eseteben alacsonyabb, mint az atlagos vart
' ‘-hef'eromgomtas (mean He) — beltenyésztettsegre utalo jel!

- A besorolo teszt: 97.4% - ban sikeres (3 egyed
kivetelevel)



24,13
1 74,19
41,19
~MEY | 92
- MEW16 61,18 1935
MFW28 8506 75
Atlag 75,18

MFW 1
MFW4
MFWG6
MEW?7
MFW 16
MFW28

Atlag

. ————

Ho
90,57 86,66
135 = e
66,12 16
80,32 64
83,67 84
86,77 84
80,19




89,09
81,69

~ Génbank Poljanai

MFW1
MFW4
MFW6
MFW7
MFW16
MFW28
Atlag

He
88,64
88,58
80,15
88,53
86,27
82,66
85,80

Ho
CRIRE
I
20,68
86,66
26,66
P22




: 'Ailaé@gwagség

WEEY adott mintaban! talalhato allelok szama a
JENE 'N ;ellver2|tas alapveto meroszama

- mmr«s zam nagysaga (kis mintaszam — keves
rJHr* agy mintaszam — sok allel)

¢:at1szt|ka| modszer a mintavételi kilonbsegek
= K’_ iegyenlitesere (rarefaction)

~ - objektiv. meroszam: allélgazdagsag (allelic
richness)
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= 57

7,3
5,6
7,8
4,6
7,8
7,0

Geénbank
Nasicel

11,0
6.1
5,4
7,5
9,4
9,5
3,1

Poljanai

8,5
7.4
8,6
9,1
4.4
10,4
8,1

Génbank
Poljanai

11,1
10,7
iz,
10,6
10,6
8,5
9,8
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lac |ok dlfferenCIaItsaganak meroszama
lacion beliili és a populacidk kozotti
etik +v’a|tozatossagot hasonlitja 6ssze

ﬁ_ tikai polimorfizmus-adatokon alapul (SNP-k
Vagy mikroszatellitek)

:— a; F-statisztikak egyik fajtaja

- Sewall Wright, 1920
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Pol janai Génbank

Génbank

Poljanai Nasicel
O E 3 %k kk
0,1066 0 * *
"Génba 0,1475 00786 0 :
-~ Poljanai
- Génbank 0,1614 0,1097  0,0680 0
Nasicel

»*Szignifikans 5%-0s szinten

o** Szignifikans 1%-0s szinten



e ——

lsdg - értékek

=i K - Ny @

E Nasicei ~ Poljanai Génbank Génbank
i Poljanai  Nasicei

"-G‘é"bank 0,69 0,46 0
- Poljanai

Génbank 0,67 0,57 0,38 0
Nasicel
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Ukran

Amur vadponty

Fresinet

Dunai vadponty

Tiszai vadponty

Koi

Vietnami

— Nasicei
Poljanai

Génbank Poljanai

Génbank Nasicei

— Szarvasi 15-0s

— Tatai tukros

Szarvasi 22-es

Sumonyi

FelsGsomogyi

— Nagyatadi
— Morichelyi

— Szegedi
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SRR CET ?ankjabol S7Armaz0 szarmazo fajtak
erJrochro bbak
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nbankban fenntartott fajtak jol alkalmazhatoak
zateleplte5| programokban
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- a mikroszatellit markerek nagyon jél alkalmazhatdak a
genmegorzesben

fontos a nemzetkozi egylittmukodes
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KG570n6m szépen a figyelmet!
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