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Afikai harcsa (Clarias gariepinus)
- teny¢€sztési szerepe mellett biologiai
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E 'ejl A molekularis biologia szamos olyan lehetoséget kinal, melyek nagyban
+ O elOsegitik a tenyésztés €s a termelési technologiak hatékonyabba tételét.
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allomanyaikrol €s valtozataikrol csak nagyon kevés genetikai informaciot
ismertink.
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Célkituzések

Olyan Uj genetikai markerek — mikroszatellitek - izolalasa afrikai harcsabol

¢s siillobol amelyek lehetdve teszik ezen Europa-szerte novekvo jelentdsegii
fajok:

- populacidgenetikai,

- konzervacio-biologiai,

- szarmazas-ellenOrzési vizsgalat

- egyedek azonositasa,

- intenziv tenyészteési €s szelekcios programok ellendrzese,
- felhasznalhatok genetikai térképezésre,

- biologiai, vagy gazdasagi szempontbol fontos gének azonositasara

Izolalasukra a ma ismert leghatékonyabb modszert az ,ismétlddésekben
dusitott genomialis konyvtarak™ Ieétrehozasat és vizsgalatat hasznaltuk.
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Eredmények

frikai harcsa ¢és siillo genomialis DNS-bdl 5 db mikroszatellit dasitott genomi
konyvtarat hoztunk létre (Afrikai harcsa — Hae III., Rsa 1., Alu .; Siilld — Hae
III., Rsal.).

konyvtarakbol eddig Osszesen 186 klont vizsgaltunk, ezek mindegyike
hordozott egy altalunk beepitett fragmentet (kolonia PCR).

melyek koziil eddig 50 szekvenciajat hataroztuk meg.

48 szekvenciaban talaltunk mikroszatellit ismétlodéséket.

ezek koziil 47 egyedi szekvenciat talaltunk (1 db kétszer fordult el0)

16 esetben terveztiink primereket az 1smétlodo régiot hatarold szakaszokra €s
8 primer par mitkodokeépességét ellendriztiik (PCR reakcioval)



