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HerpeszvírusokHerpeszvírusok

•• nagyméretű, burkos nagyméretű, burkos 
vírusokvírusok
d: 150d: 150--250 nm250 nm

•• tegument a kapszid és tegument a kapszid és 
a burok között a burok között 

•• genom: lineáris, genom: lineáris, 
dsDNSdsDNS, 134, 134--295 295 kbkb

•• G+C tartalom: 32G+C tartalom: 32--75%75%
•• 7979--156 gén

tegument

kapszid
a vírus-maggal

burok
156 gén



HerpesviralesHerpesvirales rendrend

•• HerpesviridaeHerpesviridae
hüllők, madarak, emlősökhüllők, madarak, emlősök

•• AlloherpesviridaeAlloherpesviridae
halak, kétéltűekhalak, kétéltűek

•• MalacoherpesviridaeMalacoherpesviridae
puhatestűpuhatestű



AlloherpeszvírusokAlloherpeszvírusok

•• IctalurivirusIctalurivirus
•• CyprinivirusCyprinivirus
•• SalmonivirusSalmonivirus
•• BatrachovirusBatrachovirus

IcHVIcHV--1, 2, AciHV1, 2, AciHV--22

CyHVCyHV--1, 2, 3 (AngHV1, 2, 3 (AngHV--1)1)

SalHVSalHV--1, 2, 31, 2, 3

RaHVRaHV--1, 21, 2



Betegségek lefolyása és Betegségek lefolyása és 
tünetektünetek

• I. Magas virulenciájú vírusok, melyek akut, szisztémás 
fertőzést és nagy mortalitással járó megbetegedéseket 
okoznak. Idesorolható az IcHV-1 és a CyHV-2.

• II. Alacsony virulenciájú vírusok, melyek krónikus, szisztémás 
megbetegedést okoznak. Ilyen például a SalHV-1.

• III. Magas virulenciájú vírusok, melyek akut, elsősorban 
bőrtünetekkel (eróziókkal, fekélyekkel, vérzéses elváltozá-
sokkal) járó, nagy mortalitással kísért megbetegedéseket 
okoznak. Az AciHV-1 és 2, a SalHV-2, CyHV-3.

• IV. Alacsony virulenciájú vírusok, melyek rendszerint enyhe 
vagy jóindulatú bőrelváltozásokat okoznak, mint például az 
AngHV-1, CyHV-1.



Fehér tok és rövidorrú tokFehér tok és rövidorrú tok
((Acipenser Acipenser transmontanustransmontanus,,

Acipenser brevirostrumAcipenser brevirostrum))
Acipenserid herpesvirus 1 és 2 (AciHVAcipenserid herpesvirus 1 és 2 (AciHV--1 és 2) 1 és 2) 

ÉszakÉszak--Amerika Amerika pacifikuspacifikus régiójarégiója

Dr. Scott LaPatra, USADr. Scott LaPatra, USA



Lénai tokLénai tok
((Acipenser baeri)Acipenser baeri)

Siberian Siberian sturgeonsturgeon herpesvirus (SbSHV)herpesvirus (SbSHV)

Korábbi Szovjetunió és ÁzsiaKorábbi Szovjetunió és Ázsia

Dr. Igor Shchelkunov, OroszországDr. Igor Shchelkunov, Oroszország



Az Az SbSHVSbSHV kklinikai linikai éés patols patolóógiai kgiai kéépepe
nnöövendvendéék k lléénainai tokokntokoknáál l 

-- epidermális hiperpláziák

- belső szervek vérfogyottsága



Az Az SbSHVSbSHV kklinikai linikai éés patols patolóógiai kgiai kéépepe
2 éves2 éves lléénainai tokokntokoknáál l 

ВА

Hemorrhágiás elváltozások a bőrön (A); máj vérfogyottsága (B)



MortaliMortalittáásisi rrááta ta 22 hhóónnaposapos éés s 22 éévesves
lléénainai tokokntokoknááll



Fehér tokFehér tok--herpeszvírus herpeszvírus 
(AciHV(AciHV--2)2)

66.037 bp szekvencia (kb. a genom 50%66.037 bp szekvencia (kb. a genom 50%--a)a)

46 ORF46 ORF--et tartalmazet tartalmaz

G+C tartalom: 38%G+C tartalom: 38%

38 ORF egyértelmű homológiát mutat az IcHV38 ORF egyértelmű homológiát mutat az IcHV--1 ORF1 ORF--jeiveljeivel
(azonos pozíció és irányultság)(azonos pozíció és irányultság)

8 egyedi ORF8 egyedi ORF



Lénai tokLénai tok--herpeszvírusherpeszvírus
(SbSHV)(SbSHV)

7.048 bp szekvencia7.048 bp szekvencia
(a DNS(a DNS--polimeráz és a termináz gén közötti szakasz)polimeráz és a termináz gén közötti szakasz)

5 ORF5 ORF--et tartalmazet tartalmaz

G+C tartalom: 38%G+C tartalom: 38%

nagyfokú hasonlóság az AciHVnagyfokú hasonlóság az AciHV--2 ORF2 ORF--jeivel (89jeivel (89--95%)95%)
az AciHVaz AciHV--2 kanadai 2 kanadai izolátumávalizolátumával 99% hasonlóság99% hasonlóság
(DNS(DNS--polimeráz és termináz)polimeráz és termináz)
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•• TörzsfaTörzsfa--rekonstrukció, rekonstrukció, 
legnagyobb valószínűség legnagyobb valószínűség 
(ML)(ML)

•• 133 aminosav133 aminosav--maradék maradék 
alapján (DNSalapján (DNS--polimeráz)polimeráz)

Bootstrap értékek:Bootstrap értékek:
legnagyobb valószínűséglegnagyobb valószínűség
távolság mátrixtávolság mátrix



Jövőbeli tervekJövőbeli tervek

• Diagnosztikai módszerek kidolgozása

• Hazai állományok vizsgálata

• DNS-vakcina fejlesztés



KöszönetnyilvánításKöszönetnyilvánítás
Az összehasonlító virológiaAz összehasonlító virológia

és a molekuláris virológia és a molekuláris virológia 
csoportokcsoportok

korábbi és jelenlegi dolgozóinakkorábbi és jelenlegi dolgozóinak
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