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CELKITUZESEK

1) a mikroszatellit modszer alkalmazasaval a hazai
mocsari teknos allomany genetikai sokféleségének
vizsgalata

2) a vizsgalt populaciok

* beltenyésztettségének

 genetikai tavolsaganak

* migracio mértékének

* egymastol valo elkiillonithetoségének megallapitasa



VIZSGALT TERULETEK

Tajvédelmi Korzet (BmTK)

Davodi halastorendszere

Gyiirisi halastavak

Kozép-Rigoci
halasto-rendszer







ANYAG ES MODSZE

Mintagyujtés: .
* mintaul izomszovet (Davodpuszta,
n=37) és ver (Davodpuszta n=19,
Mike n=67, Rigoc n= 21, Gyurus
n=10) szolgalt

e az izommintakat 96 %-os
etanolban, a vermintakat -20°C-on
taroltuk

A DNS Kkivonasa és tisztitasa:
« 37°C-on, protein kinazos emésztest kovetoen Gentra
Purgene Tissue kit alkalmazasaval fenol-kloroformos
maodszerrel tortént

« a DNS tisztitasat kovetoen az oldas 100ul TE pufferban
tortént




ANYAG ES MODSZER
PCR reakcio : e

*CY5 veqg jeldles

Emidoidae blandingii
(Libants et al., 2004,
Osentoski et al., 2002 )

Primer T, Ismétlodési minta Primer szekvencia
BTCA9 46 [CA]9 F-TAC TCA AGA TTT GAA GCA GAT ACA
R-GGC TTG ATT CTA CTG TCA CTT AC
BTGA2 52 [GGA]5 N3 [GA]3 F-ATG ATC TAA TGG TCC CTT CTG
R-CTG TTA GCT TAT TCT TCT GCA A
BTGA3 48 [GA]11 F-CCT AGA TTT TGT CTG GCT ATT A
R-TAT CTC AGT AAT AAT CCC CTT AG
BTGA4 52 [GA]11 F-CTC ATA AAG TAA GGA CGG GAA
R-CCT AGA GAT GGA ATC TTT TGT ATT
Eb 17 55 [AAT]S F- CCC ACA AAA GTA GAC ACC TATS
R- GGC ACT GAA ATA AGA GAA AGT A




ANYAG ES MODSZER

PCR reakcio, gélelektroforeézis:

* a PCR termékeket ALFexpress II fragmens
analizatoron szeparaltuk

* a fragmens hosszok meghatarozasahoz méret
standardot alkalmaztunk

Adatfeldolgozas:
«az adatfeldolgozas soran GENEPOP, GeneClass,
Populations programot hasznaltunk




EREDMENYEK

Az all¢lszam €s az egyedi allélszam alakulasa

Primer | T, | Allel- | All¢l | Egyedi Egyedi allélek
(°C) | Szam | méret | allélek
(bp) szama | Pop | Pop | Pop | Pop
Davod | Mike | Rigoc | Gyuris

BTCA9 | 46 [24(9)|156-198 7 R 2 1 1
BTGA2| 52 |16 (3)|137-145 ol 1 1 1 |
BTGA3| 48 | 7(1) [110-120 1 0 0 1 0
BTGA4 | 52 | 9(3) |140-152 R 2 0 1 0
Eb17 | 55 | 5(5) | 86-98 0 0 0 0 0




EREDMENYEK

A vart és megfigyelt heterozigozitas ertekek alakulasa

BTCA9 BTGA2 BTGA3 BTGA4 Eb 17
Populacio | Hg | Ho | Hy | Hy | Hg | Hy | Hg | Ho | Hg | Hg
Davod [0,93| 0,79] 0,88 0,17| 0,75| 0,34| 0,74 | 0,35| 0,73 | 0,53
Mike 0,90 0,75 0,87| 0,46 | 0,74 | 0,43 | 0,76 | 0,58 | 0,68 | 0,58
Rigoe [ 0,86 0,48 | 0,71 | 0,10| 0,72 0,65| 0,77 0,71| 0,75| 0,69
Gyitlras 0,82 0,30 0,79| 0,60 | 0,76 | 0,60 | 0,82| 0,80| 0,45| 0,50




EREDMENYEK

A Fis értékek alakulasa populacionkent €s primerenkeént

Fis (W&C) | BTCA9 | BTGA2 | BTGA3 | BTGA4 | Eb 17 P=
(df=10)
Davod |+0,148 |+0,812 |+0,547 +0,538 | +0,275 | High.
sign.
Mike +0,169 |+0,469 |+0,419 +0,238 | +0,159 | High.
sign.
Rigoc |+0,451 |+0,869 |+0,099 +0,067 |+0,081 | High.
sign.
Gyiliris |+0,645 |+0,255 |+0,217 +0,020 |-0,111 | 0,0001
P= High. High. High. High. 0,1344 | High.
(df=8) |sign. sign. sign. sign. sign.




EREDMENYEK

A Fst értékek alakulasa populacid paronként

Fst (W&C) |Davod |[Mike |Rigoc

Mike 0,0352

Rigoc 0,0530 10,0238

Gyurus 0,0660 | 0,0313 [0,0368




EREDMENYEK

A Nei-féle genetikai tavolsag alakulasa populacio paronként

Nei Da Davod Mike Rigoc
Mike 0,1098

Rigbe 0,2169 0,1184

Gylrls 0,2901 0,1918 0,1750




EREDMENYEK

A generacionkénti migralo egyedek szamanak alakulasa
populacio paronkent

Nmoy |Davod |Mike |Rigoc

Mike |3,32

Rigoc [1,94 3,68

Gytiris| 1,11 [1,71 | 1,68




EREDMENYEK

A besorolo teszt eredmenye

Populaciéo | Besorolt | Osszes | % Téves
Davod 37 56 68 | M:12, R:5, Gy:2
Mike 46 67 66 R:8, D:9, Gy:4
Rigéc 10 21 | 47 | M:6, Gy:4, D:1
Gyurus 6 10 60 R:2, M:1, D:1
Szum 99 154 | 64,3 -




KOVETKEZTETESEK

1) Az ot mikroszatelit primer alkalmasnak bizonyult a
genetikai valtozatossag jellemzésére.

2) Egyedi allélokat talaltunk mindegyik populacio esetében,
tehat a populaciok megkiillonboztethetoek, azonban az
egyedi all¢lek szama populacionként erosen eltéro.

3) Az elvart heterozigozitas (0,45-0,93), az édesvizi
teknosokre jellemzo irodalmi értékek kozt valtozott (E.
blandingii, 0,45-0,71, Podocnemis expansa 0,50—1,00)

4) A megfigyelt heterozigozitas (0,10-0,79) alacsonynak
mondhato. (ROQUES et al. (2006) Donana Nemzeti
Parkban (Ho= 0,82)). Minden populacioban jelentos
heterozigota deficitet tapasztaltunk.



KOVETKEZTETESEK

5) A migracio a negy populacio kozott valtozo, a sziikséges
mértéket (Nmoy=1) azonban mindenhol eléri.

6) A genetikai tavolsag, és a migracio nem a foldrajzi
tavolsag, hanem inkabb a vizgyujtok hatasara valtozik,
azonban ennek igazolasahoz tobb populaicio
vizsgalatara van még sziikség.

7) A besorolo teszt, a migralo egyedek szama és a
genetikai tavolsagok alapjan a mikei populacio
atmenetet képez a szomszédos populaciokkal, tehat az
okologiai folyoso eredmeényesnek bizonyulhat, az
érintkezo vizgyujto-rendszerek esetében



oyelmet!

Koszonom a fi




GENEPOP-pal: allél frekvencia, egyedi allélszam, vart és
megfigyelt heterozigozitas érték, Hardy-Weinberg teszt,
heterozigota deficit p-érteke.

A migralok szamanak becslése Barton és Slatkin modszere
alapjan. Az Fst és Fis értekek szamitasa Weir ¢s Cockerham
modszerével.

A besorolo tesztet (self classification, Bayesian method) a
GeneClass, mig a genetikai tavolsagot (Nei’s Da distance, NEI et
al, 1983) a Populations programmal szamitottuk Ki.
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