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ELELŐŐZMZMÉÉNYEK, PROBLNYEK, PROBLÉÉMA FELVETMA FELVETÉÉSS
•• NATURA 2000NATURA 2000--es jeles jelööllőő

 
fajfaj

•• Gyakorlati problGyakorlati probléémmáák (felmk (felméérréés, ls, léétsztszáám?)m?)
•• FajFaj--

 
éés s ééllőőhelymeghelymegőőrzrzééss

 
--

 
biolbiolóógiai alapokgiai alapok



NATURA 2000 terNATURA 2000 terüületek, ahol a vidra jelletek, ahol a vidra jelööllőő
 

fajfaj

A vidra kA vidra köözponti zponti 
elelőőfordulforduláásai nsai néégy gy 

kküüllöönbnböözzőő
 

felmfelméérréésbsbőől l 
(Heltai (Heltai etet

 
alal. 2005) . 2005) 



?CCÉÉLKITLKITŰŰZZÉÉSS
KKéét halgazdast halgazdasáág g 

vidra vidra áállomllomáánynyáának nak 
••

 
genetikai szerkezetgenetikai szerkezetéének nek ééss

••
 

ssűűrrűűssééggéének vizsgnek vizsgáálatalata

TERTERÜÜLETEKLETEK

1 1 ––
 

BoronkaBoronka--mellmelléékiki
 

TKTK
83 ha, 4,2 km 83 ha, 4,2 km úútvonal tvonal 

2 2 ––
 

FonFonóói ti tóó
~~30 ha, 1,2 km 30 ha, 1,2 km úútvonaltvonal

•• gygyűűjtjtéés ms móódjadja



MMÓÓDSZEREKDSZEREK
•• 9 9 mikroszatellitmikroszatellit

 
primerpprimerpáárr**

éés SRY hs SRY híímivarra + mivarra + primerpprimerpáárr
•• 20022002--20042004
•• friss friss üürrüülléék k minta (bminta (béélhlháámsejt)msejt)
•• nnFonFonóó

 

= 123 minta = 123 minta (19 genot(19 genotíípus)pus)
•• nnBoronkaBoronka

 

= 193 minta = 193 minta (27 genot(27 genotíípus)pus)

**
 

LutLut--615, 833, 701, 715, 717, 733, 435, 604, 832615, 833, 701, 715, 717, 733, 435, 604, 832

SRY primer SRY primer 
ppáárral vrral véégzett gzett 

ivarivar--
 meghatmeghatáározrozááss



EREDMEREDMÉÉNYEKNYEK
FonFonóó,     n = 19 genot,     n = 19 genotíípus pus ––

 
19 egyed (MNA)19 egyed (MNA)

Boronka, n = 27 genotBoronka, n = 27 genotíípus pus ––
 

15 egyed15 egyed
15% 15% --

 
sikeres sikeres genotipizgenotipizáállááss

((--
 

Anglia:         20%, Dallas Anglia:         20%, Dallas etet
 

alal. 2003). 2003)
((--

 
NNéémetorszmetorszáág: 24%, g: 24%, KalzKalz

 
etet

 
alal. 2006). 2006)

LehetsLehetsééges okokges okok
 

((éés ms móódszertani tanulsdszertani tanulsáág)g)::
•• ttááplpláálléék eredetk eredetűű

 
DNS gDNS gáátltlóó

 
lehetlehet

•• vvááltozltozóó
 

mennyismennyisééggűű
 

vidra DNSvidra DNS
•• mintagymintagyűűjtjtéési si éés ts táárolroláási problsi problééma (ma („„friss mintafriss minta””))
•• jjelelööllőő

 
üürrüülléék (ank (anáális vlis vááladladéék) jobbk) jobb



Lokusz  2002      2003           2004    
minta Ivar J J A S O N D J F M Á M J J A S O N D J F M Á M 
39     X                     
43     X                     
50 H     X                    
54  X                        
96 H          X               
141 H          X               
192                 X         
4       X                   
23 N   X                      
99 H          X               
101 H          X               
15       X                   
17    X                      
19    X                      
506                        X  
507 H                       X  
298 N                    X     
397 H                      X   
398 H                      X   
Friss minta (n) 14 3 14 6 8 21 2     4   2 7 1 11  3 7 23 8 3 

MNA  1 1 3 2 1 2 1 1 1 4 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 2 2 1 

A vidra relatA vidra relatíív v abundanciabundanciáájaja
FonFonóói halasti halastóó

 
((~~30 ha), fog30 ha), fogáásnaptsnaptáár mr móódszerdszer

MinMin. 4,6. 4,6±±0,54 vidra/100 ha vizes 0,54 vidra/100 ha vizes ééllőőhely, hely, 
1,21,2±±0,14 vidra/km partszakasz  (0,14 vidra/km partszakasz  (áátlagtlag±±s.es.e.).)

n=19 vidra egyed
(8♂

 
+ 2♀)

Mind hím



……
 

éés a s a BoronkaBoronka--mellmelléékiki
 

TK TK DDáávodivodi
 

ttóórendszerrendszeréén n 
((~~

 
83 ha)83 ha)

Lokusz  2002   2003                    2004               
minta Ivar O N D J F M Á M J J A S O N D J F M Á M J J A S 
211, 212 H      X   X                    
239, 218,247 H               X         X X                     
282, 197 H      X       X                  
207                      X                           
209 H     X                       
215 N           X                                     
245 N                         X                       
287                                  X               
430, 453 H                                   XX             
444 H                                   X             
341, 337 N                                   XX             
616 H                                       X         
713 H                                             X   
777, 778,779 H                                         XXX     
804,808 H XX                                               
Friss minta (n) 10 8 2   2 13 3 12 4 2 2 14 13 7     1 43 16 7 16 12 17 23 
MNA  1 1 1 1 1 3 2 3 2 2 2 1 2 1 1 1 1 3 1 1 1 1 1 1  

MinMin. 1,8. 1,8±±0,18 vidra/100 ha vizes 0,18 vidra/100 ha vizes ééllőőhely,hely,
0,35 0,35 ±±

 
0,03 vidra/km partszakasz  (0,03 vidra/km partszakasz  (áátlagtlag±±s.es.e.).)

n=15 vidra egyed
(10♂

 
+ 3♀)



FonFonóó

Átmenő/kóborló



BoronkaBoronka--mellmelléékiki
 

TKTK

1. család

2. család

/POPULATIONS, TREEVIEW/

Átmenő/kóborló



• Sűrűségbeli eltérés (3x):
((halkészlet 3x))

• 47 allél
• 4, ill. 4,2 allél/lókusz

(nem területfüggő)
• HWE eltérés
Fonó

 
3 lókusz

Boronka 6 lókusz
• Ivararány: 1:5,6

(nagy migráció)
•

 
Egyedek közötti genetikai 

távolság:
Fonó:     0,47 (0,03-1.00)
Boronka: 0,36

 
(0,03-0,58)   



ÖÖSSZEGZSSZEGZÉÉSS

KevKevéés informs informáácicióó
 

a vidra a vidra áállomllomáánystruktnystruktúúrráájjáárróóll→→
 →→

 
molekulmolekulááris genetikai adatok hiris genetikai adatok hiáánypnypóótltlóókk

KiemelkedKiemelkedőő
 

genetikai vgenetikai vááltozatossltozatossáág g 

Halastavak: Halastavak: 
•• öökolkolóógiai hgiai háállóózat fontos elemei  zat fontos elemei  

(magter(magterüület let éés folyoss folyosóó
 

is)is)
•• nagy knagy küüllöönbsnbséégek a struktgek a struktúúrráában ban 

(pl. rezidens (pl. rezidens ––
 

migrmigráánsns))
•• nagy knagy küüllöönbsnbséégek a vidrasgek a vidrasűűrrűűsséégbengben

RegionalitRegionalitááss
 

éés s ééllőőhely meghely megőőrzrzééss

BiolBiolóógiai alapok giai alapok --
 

fajmegfajmegőőrzrzééss



KKööszszöönjnjüük a figyelmk a figyelmüüketket!!

A vizsgA vizsgáálatot tlatot táámogattmogattáákk: : 
OTKA (FOTKA (F3755737557, K62216) , K62216) 
MTA Bolyai MTA Bolyai ÖÖsztsztööndndííj Alap  j Alap  
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